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Recenzja osiggnie¢ naukowych dr. Marcina Gorniaka
w zwigzku z wnioskiem o nadanie stopnia doktora habilitowanego

Pan dr Marcin Gdrniak jest absolwentem Wydziatu Biologii, Geografii i Oce-
anologii Uniwersytetu Gdanskiego, na tym tez wydziale uzyskat w 2007 r. stopien
doktora nauk biologicznych w zakresie biologii na podstawie rozprawy doktor-
skiej pt. Klasyfikacja rzedu Orchidales w Swietle analiz wybranych fragmentéw
DNA. Promotorem rozprawy byt prof. Dariusz Szlachetko.

Jeszcze przed obrong doktoratu zostat zatrudniony w Katedrze Taksono-
mii Ros$lin i Ochrony Przyrody na etacie technicznym, a od 2008 r. - na etacie
adiunkta.

Stwierdzam, Ze habilitant speinia wymogi art. 219 ust. 1 pkt. 1 Ustawy
z dnia 20 lipca 2018 r. ,Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce”, czyli posiada sto-
pien doktora.

Ocena wyroznionego osiggniecia naukowego

Jako osiagniecie wyszczegdlnione w $wietle art. 219 ust. 1 pkt 2 Ustawy
»Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce” z dn. 20 lipca 2018 r, habilitant wskazat
cykl pieciu publikacji naukowych, ktére ukazaty sie w czasopismach indeksowa-
nych w Web in Science oraz byty umieszczone w wykazie MNiSW. Osiggniecie to
zatem spetnia wymog lit. b wspomnianego punktu ustawy.

Publikacje te ukazaty sie w latach 2010-2021. Dwie najstarsze opubliko-
wane zostaty w prestizowym i selekcyjnym periodyku Molecular Phylogenetics
and Evolution (Q1), jedna w Plant Biosystems (Q3), natomiast dwie w nieselekcyj-
nych czasopismach Open Access - Peer] (Q2) oraz International Journal of
Molecular Sciences (Q1). Cho¢ formalnie majg one wysoka pozycje na liscie czaso-
pism, to z uwagi na ich nieselekcyjny charakter opublikowanie w nich pracy nie
mowi nic o potencjalnej wadze pracy, a jedynie o tym, Ze spetnia ona kryteria rze-
telno$ci naukowej. Nalezy tez zauwazy¢, ze International Journal of Molecular
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Science jest wydawany przez wydawnictwo MDPI, uwazane przez cze$¢ sSrodowi-
ska naukowego za drapiezne. Odejscie od publikowania w czasopismach
selekcyjnych na rzecz ptatnych czasopism nieselekcyjnych jest podazaniem po li-
nii najmniejszego oporu i taka strategia publikacyjna nie buduje prestizu badacza.

We wszystkich pracach habilitant jest autorem korespondencyjnym,
w dwoch - pierwszym, a w jednej - ostatnim, co wskazuje na jego kluczowy udziat
w postaniu tych publikacji. W wykazie osiggnie¢ habilitant podaje wysoki procen-
towy udziat w kazdej publikacji, w zakresie 50-90%, co trudno zweryfikowac,
poniewaz o$wiadczenia wspétautorow moéwia jedynie o ich wkiadzie jakoscio-
wym, nie za$ iloSciowym (co zreszta nie jest wymagane). Te oSwiadczenia
potwierdzajg, ze wkiad habilitanta byt kluczowy, przede wszystkim w zakresie
przygotowania koncepcji badan - a tym samym ten cykl publikacji moze by¢ oce-
niany pod katem indywidualnego wktadu habilitanta do dyscypliny, czego
wymaga art. 219 ust. 2 ww. ustawy.

Publikacje sktadajace sie na wyrdézniony cykl przedstawiam w porzadku
wskazanym przez habilitanta, cho¢ nie jest to porzadek chronologiczny.

Publikacja z 2010 r. zatytutowana ,Phylogenetic relationships within Or-
chidaceae based on a low-copy nuclear coding gene, Xdh: Congruence with
organellar and nuclear ribosomal DNA results” podejmuje wazny temat filogenezy
rodziny storczykowatych. Jest to trudne zagadnienie, poniewaz, podobnie jak
w wypadku innych rodzin okrytonasiennych, dane molekularne zakwestionowaty
dotychczasowe systemy klasyfikacji, wskazujac na poli- lub parafiletyzm wielu
podrodzin i plemion, a takze rodzajow, okreslanych potocznie w taksonomii jako
taksony $mietnikowe (dustbin taxa), czyli obejmujace jednostki nizszego rzedu,
dla ktorych po prostu nie znaleziono dobrego miejsca w systemie klasyfikacji. Ba-
dania filogenetyczne i taksonomiczne storczykéw utrudniaja takze bardzo duza
liczba gatunkéw (to jedna z najwiekszych rodzin okrytonasiennych) oraz mozliwa
hybrydyzacja. W wypadku tej grupy mozna skrzyzowac¢ nawet gatunki zaliczane
tradycyjnie do réznych rodzajéow oraz bardzo wyraZznie odmienne morfologicznie,
cho¢ takie krzyzéwki spotyka sie prawie wytacznie w hodowli, gdyz w naturze
wysoce specyficzne zapylanie - deponowanie pytkowin w $cisle okreslonym miej-
scu ciala owada - stanowi zwykle, cho¢ nie zawsze, skuteczng bariere
prezygotycznga. Wynikajaca z hybrydyzacji ewolucja siateczkowata sprawia pro-
blemy przy rekonstrukcji filogenezy na podstawie pojedynczych markeréw
molekularnych. NajczeSciej wykorzystywane sg markery chloroplastowe oraz j3a-
drowy rDNA ITS, poniewaz majg wiele kopii w komodrce, jednak majg one takze
swoje ograniczenia. Habilitant wraz ze wspdtpracownikami postanowit zatem
sprawdzi¢ przydatnos¢ niskokopijnego jadrowego genu Xdh, kodujacego dehydro-
genaze ksantynowa. Wyniki ogélnie potwierdzily wczes$niejsze analizy bazujace
na nrDNA oraz na markerach chloroplastowych, cho¢ w pewnych obszarach
drzewa uzyskano wiekszg rozdzielczosc¢ filogenetyczna. Niewatpliwie stanowity
bardzo duzy wktad w opracowanie nowego systemu Kklasyfikacji storczykow. Na
podkreslenie zastuguje obszerne wprowadzenie oraz dyskusja wynikéw, pokazu-
jace problemy taksonomiczne i ich rozwigzanie z wykorzystaniem metod
molekularnych. Uwazam te publikacje za najlepsza nie tylko we wskazanym cyklu,
ale i w catym dorobku habilitanta. Jest to tez najlepiej cytowany artykut habilitanta



- jego wskaznik cytowan w skali centylowej w kategorii Evolutionary Biology
osiggnat az 90% (WoS).

Kolejna praca, opublikowana w Peer], nieselekcyjnym ptatnym czasopi-
$mie wolnego dostepu, dotyczy opisu miedzygatunkowego mieszanca dwéch
srodkowoamerykanskich obuwikow.

W pracy dokonano modelowania zasiegu dla trzech gatunkéw obuwikéw,
aby oszacowac obszar potencjalnego wystepowania mieszancéw. Jednak w anali-
zie dwa z tych gatunkéw byty reprezentowane zaledwie przez 3-4 stanowiska, co
w praktyce uniemozliwia sensowng analize. Ta cze$¢ pracy byta jednak wykonana
przez wspétautorke artykutu, stad nie omawiam jej dalej. Podobnie, szczegétowy
opis morfologiczny zostat dokonany przez wspétautoréw. Prace poprawitoby jej
lepsze zredagowanie, zwtaszcza skrocenie nadmiarowej publikacji ré6znych wa-
riantow analiz, np. modelowania niszy. Wktadem habilitanta w te prace byty
analizy molekularno-taksonomiczne, potwierdzajgce mieszancowy charakter
analizowanych okazéw oraz identyfikujgce gatunki rodzicielskie. Habilitant osza-
cowat swoj wktad na 50%, co jest dla mnie watpliwe, biorgc pod uwage, Ze czes¢
molekularna stanowi nieduzy fragment pracy. Nalezy jednak podkresli¢, Ze byt on
autorem korespondencyjnym.

Publikacja ta byta cytowana przez innych autoréw w kontekscie wystepo-
wania mieszancéw miedzygatunkowych w Ameryce Srodkowe;j.

Trzecim artykutem wskazanym przez habilitanta byta praca ,The natural
history of the genus Cypripedium (Orchidaceae)”. Habilitant oszacowat swoj wktad
ilosciowo na 60%, a jako$ciowo byly to gtéwnie analizy molekularne i filogene-
tyczne, ale takze wykonanie mikrofotografii oraz zdje¢ spod SEM oraz obowigzki
wynikajgce z funkcji autora korespondencyjnego. Analizy filogenetyczne,
a zwtaszcza datowanie drzewa, osobno dla nrDNA ITS oraz dla potgczonych mar-
keréw chloroplastowych, stanowig gtéwny trzon pracy. S one uzupeinione
opisami morfologii poszczegdlnych sekcji, trzeba jednak stwierdzi¢, ze dane nie sg
zintegrowane, np. cechy morfologiczne nie s3 zmapowane na drzewie molekular-
nym, co bytoby bardzo informacyjne. Prébe takiej integracji podjeto w dyskus;ji,
zwlaszcza przy charakterystyce poszczegélnych sekcji - szkoda, ze ma ona cha-
rakter opisowy, a nie formalny, np. z identyfikacja cech plezjo- i apomorficznych
oraz silnie homoplastycznych. Te ostatnie czesto skwitowano stwierdzeniem, ze
dane molekularne i morfologiczne pozostajg w sprzecznosci.

W dyskusji starano sie powigza¢ dywersyfikacje Cypripedium z przemia-
nami Srodowiska, np. optimami klimatycznymi - trudno jednak taki zwigzek
rzeczywiscie zauwazy¢. Przede wszystkim, z uwagi na brak dobrych punktéw ka-
libracyjnych dla Cypripedium, uzyto wtoérnego punktu kalibracyjnego z dos¢
szerokim rozktadem a priori. W efekcie estymowane czasy dywergencji linii filo-
genetycznych majg bardzo szerokie rozktady gesto$ci prawdopodobienstwa
a posteriori, w skrajnych przypadkach rzedu 20-40 mln lat, co czyni ryzykownymi
spekulacje o zwigzku dywersyfikacji z przemianami srodowiska geograficznego.
Nie jest to zarzut do habilitanta, Zze taki wynik otrzymat - takie sg po prostu ogra-
niczenia tych analiz, a brak dobrych punktéw kalibracyjnych jest zmorg
filogenetyki roslin. Sugerowatbym jednak wieksza ostrozno$¢ w interpretacji



wynikéw. Niemniej, jest to interesujgce studium réznicowania sie obuwikéw, do
ktérego beda musieli odnie$¢ sie inni badacze tego rodzaju, interesujgcego nie
tylko dla botanikéw, ale i dla hodowcow-kolekcjoneréw storczykéw, bowiem to
nieliczne storczyki strefy klimatu umiarkowanego o okazatych, egzotycznych
kwiatach. Artykut ukazat sie w Plant Biosystems, czasopi$mie botanicznym o dtu-
giej i dobrej tradycji, znajdujacym sie w trzecim kwartylu listy periodykow.

Kolejny artykut dotyczyt jednego, ale bardzo interesujgcego gatunku - Pa-
phiopedilum canhii. Ten przedstawiciel sabotkéw (spokrewnionych z obuwikami)
zostat opisany dopiero w 2010 r., a co nietypowe - nie na podstawie okazu zebra-
nego z natury, ale uprawianego przez prywatnego Kkolekcjonera w Hanoi
(Wietnam). Jego cechy morfologiczne nie pozwalaty zaklasyfikowa¢ go do Zadnego
z podrodzajow/sekcji Paphiopedilum, cho¢ wkrétce po jego odkryciu zapropono-
wano alternatywne hipotezy co do jego taksonomicznej pozycji. Warto podkreslic,
ze rodzaj sabotek, z uwagi na okazate, charakterystyczne kwiaty, jest przedmio-
tem duzego zainteresowania nie tylko badaczy, ale i kolekcjoneréw storczykow.

Zespot autoréw tej publikacji za zadanie postawit sobie dokonanie wszech-
stronnego opisu tego gatunku, w tym ustalenie jego pozycji filogenetycznej. Jak
poprzednio, habilitant byt odpowiedzialny za analizy molekularno-filogene-
tyczne, wykonanie fotografii oraz korespondencje z redakcjg czasopisma, ktérym
byto ponownie Molecular Phylogenetics and Evolution. Analizy molekularne,
z uwagi na niska rozdzielczo$¢ markeréw oraz niesp6jno$¢ miedzy nrDNA ITS a
markerami chloroplastowymi, nie ustality jednoznacznie pozycji filogenetycznej
badanego gatunku, cho¢ na podstawie drzewa otrzymanego z potagczonych danych
autorzy utrzymujg, ze powinien on by¢ klasyfikowany w osobnym podrodzaju.
Dyskusja wynikow jest wyczerpujaca, cho¢ podobnie jak w innych pracach speku-
lacje dotyczace cech plezjomorficznych i apomorficznych sg w formie opisowe;j,
a nie wynikajga z mapowania tych cech na drzewie.

Ostatnia praca z cyklu i jednocze$nie ostatnia chronologicznie dotyczy
spojnosci danych molekularnych i morfologicznych w analizie filogenetycznej sa-
botkéw. Ukazata sie w International Journal of Molecular Sciences, ktore jest
wprawdzie w Q1, ale wydajace go MDPI balansuje na krawedzi wydawnictwa dra-
pieznego z uwagi na watpliwe praktyki wydawnicze. Trzeba jednak zauwazy¢, ze
w pakiecie tego wydawnictwa sg czasopisma przestrzegajace dobrych praktyk,
wskutek czego sg wciagz sg indeksowane w najwazniejszych bazach bibliograficz-
nych. W ocenie artykuléw publikowanych w nieselekcyjnych, ptatnych
czasopismach wolnego dostepu nie nalezy sie jednak sugerowac rankingiem tych
czasopism na podstawie IF.

Omawiany artykut podnosi bardzo wazny problem - jak z wielu pozostaja-
cych w konflikcie drzew gendw uzyskac¢ drzewo filogenetyczne gatunkéw. Autorzy
stusznie wskazujg na dwa najbardziej prawdopodobne Zrodta konfliktu - niepetne
sortowanie alleli (linii genealogicznych) oraz hybrydyzacje. Pokazujg niezgodnos$¢
markerow jadrowych z drzewem chloroplastowym - ktére z kolei jest spdjne z
morfologia, przede wszystkim podziatem na taksony jedno- i wielokwiatowe. Wy-
kazuja jednak, Zze w analizach na podstawie potgczonych danych polifiletyzm
sekcji typowej znika, co jest waznym wynikiem - i na tym wniosku nalezato
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poprzestac. Autorzy jednak zbytnio dali sie uwies¢ wynikom analizy sieci, wska-
zujacym na mozliwos$¢ ewolucji siateczkowatej. [lustrujgca takg mozliwos$¢ rycina
3 byta dla mnie kompletnie niezrozumiata, poniewaz przedstawione alternatywne
potaczenia nie zmieniajg topologii drzewa, wychodza bowiem z tej samej gatezi.
Zrozumiatem jg dopiero, kiedy zobaczytem proponowany w dyskusji scenariusz,
moim zdaniem wynikajacy z nadinterpretacji uzyskanych wynikéw i nieuwzgled-
nienia niepewnosci datowania (o czym pisatem wczesniej). Sieci uzyskiwane za
pomoca réznych metod, w tym wypadku bayesowskiej, niekoniecznie oznaczaja,
ze zaszta hybrydyzacja. Czasem po prostu ilustruja niska rozdzielczos¢ filogene-
tyczng markeréw albo wtasnie niepelne sortowanie alleli. Rézne czasy
koalescencji markeréw niekoniecznie §wiadcza o horyzontalnym przeptywie ge-
ndéw, a czasem s3 wynikiem czystych zjawisk losowych. Oczywiscie hybrydyzacja
teZ nie jest wykluczona, a takze inne procesy zaburzajgce odtwarzanie filogenezy,
np. przycigganie sie dtugich gatezi. W analizie filogenetycznej, zwtaszcza baye-
sowskiej, mamy wiele ukrytych zatozen, ktére sprawiaja, Ze przy interpretacji
takich wynikow nalezy zachowac ostroznos$¢ - ktorej tu najwyrazniej zabrakto.

W wyszczegoblnionych jako cykl publikacjach habilitant wykazat sie umie-
jetno$cig prowadzenia analiz molekularnych i filogenetycznych, a takze szeroka
wiedzg na temat taksonomii i ewolucji storczykéw. Razem ze wspétautorami po-
dejmowat wazkie zagadnienia, cho¢ wyszczegdlnione prace sg réznej wagi
i jakos$ci. Na szczegblne wyrdznienie zastuguje praca o filogenezie catej rodziny,
w istotny sposob ewaluujgca nowy zarys systemu klasyfikacji storczykow, wyni-
kajacy z integracji danych molekularnych i morfologicznych. Wazny jest rowniez
wktad habilitanta w systematyke rodzaju Cypripedium. Jesli poming¢ watpliwe
spekulacje o hybrydyzacji, wykazanie zgodnosci danych molekularnych i morfo-
logicznych jest wazng podstawag do stworzenia dobrego systemu klasyfikacji
sabotkow.

Podsumowujac, mimo wskazanych przeze mnie niedociggnie¢, wynikaja-
cych z nadinterpretacji, a czasem z braku integracji danych molekularnych,
biogeograficznych i morfologicznych, przedstawiony cykl publikacji jest znacza-
cym wkiadem do poznania réznorodnosci, filogenezy i ewolucji, a tym samym
i taksonomii storczykéw. Stwierdzam tym samym, Ze przedstawiony przez habili-
tanta cykl publikacji speinia wymég art. 219 ust. 1 pkt 2 Ustawy.

Ocena innych osiggnie¢ naukowych

Poza pracami wyréznionymi jako jego gléwne osiggniecie naukowe,
dr Marcin Gorniak jest wspotautorem 20 publikacji w czasopismach indeksowa-
nych w Journal Citation Report. Zdecydowana wiekszo$¢ z nich dotyczy filogenezy
i taksonomii storczykéw. Kompetencje dra Gérniaka w zakresie analiz z zakresu
filogenetyki molekularnej sprawiajg, ze byt zapraszany do wspotpracy takze przez
badaczy lub zespoty zajmujace sie innymi zagadnieniami niz storczyki, jak np. apo-
miksja u przedstawicieli kapustowatych, genetyka populacyjna kosaéca
kartowatego, a nawet zagadnienia mikrobiologiczne.



Publikacje habilitanta byty tagcznie cytowane 245 razy (WoS, bez autocyto-
wan, na dzien sporzadzenia recenzji), a indeks H wynosi 9. S3 do umiarkowane
wartos$ci, podobnie jak mediana cytowan w skali centylowej wynoszaca 28%, czyli
pod koniec Q3. Nalezy jednak uwzglednic fakt, ze badania taksonomiczne nie maja
zwykle wysokiej cytowalnosci. Niepokoi jednak, Ze od 2020 r. wszystkie prace ha-
bilitanta, z wyjatkiem ww. artykutu w Plant Biosystems, ukazaly sie
w czasopismach MDPI. Taki profil publikowania moze ograniczy¢ mozliwosci po-
zyskiwania w przysztoSci grantow na badania z uwagi na niska renome tego
wydawnictwa w czesci zagranicznych Srodowisk naukowych, z ktérych moga wy-
wodzi¢ sie recenzenci wnioskdéw grantowych.

Mozna zatem stwierdzi¢, ze habilitant - poza wyrdéznionym osiggnieciem -
ma takze inne istotne osiggniecia, spetniajace art. 219 ust. 1 pkt 2 Ustawy z dnia
20 lipca 2018 r. ,,Prawo o szkolnictwie wyZszym i nauce”.

Dr Gérniak byt kierownikiem dwéch projektéw krajowych przyznawanych
w drodze konkursu, przez KBN oraz MNiSW, brat udziat takze jako wykonawca w
zespotach prowadzacych takie projekty. Habilitant odbyt takze liczne staze i wi-
zyty badawcze, z ktérych najwazniejsze to cztery pobyty w Jodrell Laboratory -
jednym z czotowych o$rodkéw zajmujgcych sie filogenetyka molekularng roslin.
Pierwsza (i najwazniejsza) z prac z wyr6znionego cyklu publikacji jest wtasnie
wynikiem pracy w tej instytucji.

Podsumowujac te czes$¢ recenzji, stwierdzam, ze habilitant spetnia wymogi
art. 219 ust. 1 pkt 3 Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. ,Prawo o szkolnictwie wyzszym
i nauce”.

Konkluzja

Podsumowujac, stwierdzam, Ze osiggniecia naukowe dra Marcina Gor-
niaka spetniajg wymogi stawiane w Ustawie ,Prawo o szkolnictwie wyzszym i
nauce” z dn. 20 lipca 2018 r. W zwigzku z tym pozytywnie opiniuje wniosek o na-
danie drowi Marcinowi Gérniakowi stopnia naukowego doktora habilitowanego
w dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych, w dyscyplinie nauk biologicznych.
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